Протокол занятия №10

УПРАЖНЕНИЕ №1

1) Фрагмент выравнивания:
                   
RUVA_PHOLL : LFRELIKVNGV 
RUVA_YERPE : LFRELIKVNGV 
RUVA_ECOLI : LFKELIKTNGV 
RUVA_VIBVY : LFREVIKANGV 
RUVA_VIBCH : LFREVIKANGV 
RUVA_SHEON : LFRLLIKANGV 
RUVA_PSEAE : LFRELIRLNGV 
RUVA_HAEIN : LFRELIKTNGV 
RUVA_PASMU : LFRELIKTNGV 
RUVA_HAEDU : LFRELIKTNGV 
 
2) Паттерн:
LF-[RK]-[EL]-[LV]-I-[KR]-X(1)-NGV
В базе данных PROSITE по созданному паттерну было найдено 17 последовательностей, список кратких названий которых представлен ниже:
RUVA_ECOLI
RUVA_HAEDU
RUVA_HAEIN
RUVA_PASMU
RUVA_PHOLL
RUVA_PSEAE
RUVA_PSEPK
RUVA_PSESM
RUVA_SALTI
RUVA_SALTY
RUVA_SHEON
RUVA_SHIFL
RUVA_VIBCH
RUVA_VIBPA
RUVA_VIBVU
RUVA_VIBVY
RUVA_YERPE
По созданному паттерну находятся все последовательности исходной выборки (отмечены голубым). Кроме них были найдены некоторые другие, которые не попали в выборку из-за неподходящего показателя identity и из-за ее ограниченного размера. Последовательности, отмеченные желтым, были включены в начальную выборку, но затем удалены из нее из-за большого процента идентичности с другими последовательностями выборки.
По данному паттерну не находится ни одной последовательности, которая бы не входила в семейство ruvA. Однако, небольшое изменение в структуре паттерна приводит к нахождению большого числа неродственных последовательностей.
Из этого, возможно, следует, что выбранный для построения паттерна участок не является очень редким, специфичным лишь для данного семейства белков.
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